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Kod
C1

C2

C3

ca

Cele ksztatcenia dla zajec

Cel

Poznanie zaawansowanych technik analizy biatek i metabolitéw z wykorzystaniem wysokorozdzielczej
spektrometrii mas sprzezonej z chromatografig cieczowa i gazowg

Poznanie réznych typéw analiz proteomicznych i metabolicznych, w tym globalnych i celowanych,
poszukiwanie biomarkerdw, zastosowanie w badaniach klinicznych

Projektowanie eksperymentu naukowego- wybér odpowiedniego podejscia analitycznego w zaleznosci
od problemu badawczego, wybdér odpowiedniego narzedzia bioinformatycznego do analizy danych

Podstawowa interpretacja wynikéw eksperymentéw proteomicznych/metabolomicznych z wykorzystaniem

narzedzi bioinformatycznych

Wymagania wstepne

Znajomos¢ podstaw chemii organicznej i biochemii, znajomos¢ budowy komoérki eukariotycznej, znajomos¢ podstawowych
technik analitycznych.

Kod

Efekty uczenia sie dla zajec

Efekty uczenia sie dla zaje¢ w zakresie

Wiedzy - Student/ka:

wil

W2

W3

W4

Zna nowoczesne podejscia analityczne stosowane
w proteomice i metabolomice.

zna rézne typy analiz proteomicznych
i metabolomicznych.

Zna sposoby przygotowania réznych typéw materiatu
biologicznego do analizy
proteomicznej/metabolomicznej.

zna podstawowe programy i bazy danych stosowane
w proteomice i metabolomice.

Umiejetnosci - Student/ka:

ul

u2

u3

potrafi zaprojektowad eksperyment w oparciu
o odpowiednie techniki i materiat wyjsciowy.

potrafi interpretowac wyniki uzyskane

w eksperymentach opisanych w literaturze naukowej.

potrafi postugiwaé sie w stopniu podstawowym
biatkowymi bazami danych i interpretuje uzyskane
wyniki.

Kompetencji spotecznych - Student/ka:

K1

jest gotowa do dalszego zdobywania wiedzy

i umiejetnosci w dziedzinie proteomiki i metabolomiki

Efekty uczenia sie dla
kierunku

BIN_K2_W04

BIN_K2_W04

BIN_K2_WO03

BIN_K2_W02

BIN_K2_U04

BIN_K2_U05

BIN_K2_U03

BIN_K2_KO01, BIN_K2_K02

Tresci programowe dla zajec
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Metody weryfikacji
osiagniecia efektow
uczenia sie dla zajec

Kolokwium pisemne

Kolokwium pisemne

Kolokwium pisemne

Kolokwium pisemne,
Projekt

Test, Projekt

Projekt

Test, Projekt

Projekt
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Efekty uczenia sie dla

Lp. Tresci programowe dla zajec zajec Formy zajec

1. Wprowadzenie do spektrometrii mas (techniki w1 Wyktad
jonizacji, typy analizatoréw, rodzaje detekgji) i
chromatografii (cieczowej, gazowe;j).

2. Wprowadzenie do proteomiki i jej wariantéw (globalna, # W2 Wyktad
celowana, funkcjonalna, strukturalna).

3. Wprowadzenie do metabolomiki, techniki analityczne | W2 Wyktad
stosowane w metabolomice.

4. Bioinformatyka i bazy danych stosowane w W4, U2, U3 Wyktad, Laboratorium
proteomice i metabolomice.

5. Zastosowanie proteomiki i metabolomiki w badaniach | W2, Ul Wyktad
klinicznych. Techniki obrazowania przestrzennego.

6. Sposoby przygotowywania materialu badawczego, W3, U1, K1 Laboratorium
izolacji biatek/metabolitéw, wybér odpowiedniej
techniki analitycznej.

7. Analiza i interpretacja wynikéw za pomoca programéw | U2, U3, K1 Laboratorium

bioinformatycznych i baz danych.

Informacje dodatkowe

Forma zajec Metody i formy prowadzenia zaje¢

Wyktad Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien, Metoda analizy przypadkéw
Laboratorium Dyskusja, Metoda analizy przypadkéw, Metoda ¢wiczeniowa, Metoda projektu

Forma zaje¢ Warunki zaliczenia zaje¢

Wyktad Warunkiem zaliczenia wyktadu jest pozytywne zdanie kolokwium pisemnego. Kolokwium

pisemne bedzie oceniane wedtug nastepujacej skali:

bardzo dobry (bdb; 5,0): powyzej 90% punktéw

dobry plus (+db; 4,5): powyzej 80% punktéw

dobry (db; 4,0): powyzej 70% punktéw

dostateczny plus (+dst; 3,5): powyzej 60% punktéw
dostateczny (dst; 3,0): powyzej 50% punktéw (tgcznie z 50%)
niedostateczny (ndst; 2,0): ponizej 50% punktéw

Laboratorium Warunkiem zaliczenia ¢wiczen jest obecnos¢ na wszystkich zajeciach, uzyskanie pozytywnej
oceny u $rednionej z projektu- zaprezentowanie wybranych badah naukowych proteomicznych
lub metabolomicznych uzyskanych za pomocga spektrometrii mas oraz testu.

Kryterium oceniania projektu oraz testu:

bardzo dobry (bdb; 5,0): powyzej 90% punktéw

dobry plus (+db; 4,5): powyzej 80% punktéw

dobry (db; 4,0): powyzej 70% punktéw

dostateczny plus (+dst; 3,5): powyzej 60% punktéw
dostateczny (dst; 3,0): powyzej 50% punktéw (tgcznie z 50%)
niedostateczny (ndst; 2,0): ponizej 50% punktéw

Literatura

Obowiazkowa

1. A. Kraj, A. Drabik, J. Silberring: Proteomika i metabolomika, WUW, Warszawa, 2010
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Naktad pracy studenta i punkty ECTS

Rodzaje zajec studenta

Wyktad

Laboratorium

Przygotowanie do zajec

Czytanie wskazanej literatury
Przygotowanie prezentacji multimedialnej
Przygotowanie projektu

Przygotowanie do zaliczenia

taczny nakiad pracy studenta

Liczba punktow ECTS

* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut
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Srednia liczba godzin* przeznaczonych
na zrealizowane rodzaje zaje¢

15

15

15

Liczba godzin
75

ECTS
3
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Efekty uczenia sie dla kierunku

Kod

BIN_K2_K01

BIN_K2_K02

BIN_K2_U03

BIN_K2_U04

BIN_K2_U05

BIN_K2_W02

BIN_K2_W03

BIN_K2_W04

Tresé

Absolwent/ka jest gotéw/gotowa do krytycznej oceny posiadanej wiedzy i odbieranych tresci z zakresu
biologii i bioinformatyki

Absolwent/ka jest gotéw/gotowa do samodzielnego i konsekwentnego poszerzania i aktualizowania wiedzy z
zakresu bioinformatyki i dziedzin pokrewnych

Absolwent/ka potrafi samodzielnie dobierac i stosowac zaawansowane metody bioinformatyczne do
opisywania ztozonych zjawisk i proceséw biologicznych oraz analizy wielkoskalowych danych biologicznych

Absolwent/ka potrafi formutowac i rozwigzywad ztozone problemy biologiczne z zastosowaniem narzedzi
bioinformatycznych

Absolwent/ka potrafi samodzielnie dobierac zrédta danych biologicznych i bioinformatycznych oraz
informacje z nich pochodzace, dokonywac oceny, krytycznej analizy i syntezy tych informacji

Absolwent/ka zna i rozumie w pogtebionym stopniu metody, techniki i narzedzia informatyczne stosowane w
analizie danych biologicznych

Absolwent/ka zna i rozumie ztozone zjawiska i procesy biologiczne oraz ich wzajemne powigzania na
réznych poziomach organizacji zycia

Absolwent/ka zna i rozumie zaawansowane metody z zakresu analizy danych pochodzacych z
eksperymentéw wielkoskalowych
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