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Cele ksztatcenia dla zajec

Kod Cel
C1 Przekazanie informacji na temat dostepnych Zrédet danych biologicznych i efektywnych metod ich
przeszukiwania;
C2 Przedstawienie metod i technik stosowanych w poréwnywaniu sekwencji nukleotydowych i aminokwasowych;
C3 Zaprezentowanie metod analizy poréwnawczej sekwencji w kontekscie ewolucyjnym;
C4 Przedstawienie podstawowych metod stosowanych w analizie strukturalnej makroczgsteczek;
C5 Zapoznanie z wybranymi technikami analizy funkcjonalnej sekwencji DNA i biatek;
Cé6 Przedstawienie wybranych zagadnien zwigzanych ze ztozonoscia systemoéw biologicznych.
Efekty uczenia sie dla zajec
Kod Efekty uczenia sie dla zaje¢ w zakresie Efekty uczenia sie dla rs?;;?i’ev:i‘:lrgl:l?t‘g:lv

Umiejetnosci - Student/ka:

ul potrafi poprawnie odczytac i przeksztatcic rekordy
zawierajgce sekwencje biologiczne zapisane w réznych
formatach

u2 umie wymienic¢ i scharakteryzowa¢ dostepne rodzaje
oraz zasoby danych biologicznych.

U3 potrafi dobiera¢ wiasciwe narzedzia i strategie
do analizy danych biologicznych.

U4 potrafi prawidtowo przeprowadzi¢ podstawa analize
funkgji i struktury sekwencji nukleotydowych
i biatkowych.

us potrafi poprawnie przeprowadzi¢ analize relacji
ewolucyjnych sekwencji oraz wtasciwie zinterpretowac
jej wyniki.

kierunku

BIN_K1_U04

BIN_K1_U04, BIN_K1_U07

BIN_K1_U04

BIN_K1_U02

BIN_K1_U04

Tresci programowe dla zajec

Lp. Tresci programowe dla zajec

1. Przeglad publicznie dostepnych baz danych sekwencji
biologicznych oraz technik opisu, wyszukiwania i
pozyskiwania danych.

2. Przeglad formatéw rekordéw zapisu sekwencji
biologicznych wraz z narzedziami obliczeniowymi
wykorzystywanymi do ich przetwarzania.

3. Przeglad podstawowych narzedzi bioinformatycznych
stosowanych do wyszukiwania i poréwnywania
sekwencji oraz analiz filogenetycznych.

4. Podstawowe narzedzia do przewidywania funkcji
sekwenc;ji.
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Efekty uczenia sie dla
zajec

ul, u3

uz, U3

U3, us

U3, U4

uczenia sie dla zajec

Test, Raport

Test, Raport

Test, Raport

Test, Raport

Test, Raport

Formy zajec

Wyktad, Laboratorium

Wyktad, Laboratorium

Wyktad, Laboratorium

Wyktad, Laboratorium
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Efekty uczenia sie dla

Lp. Tresci programowe dla zajec zajec

Formy zajec

5. Podstawowe narzedzia i metody do okreslania U3, Us Wyktad, Laboratorium
struktury makroczasteczek metodami obliczeniowymi.

Informacje dodatkowe

Forma zajec Metody i formy prowadzenia zajec

Wyktad Wyktad z prezentacja multimedialng wybranych zagadnien
Laboratorium Metoda analizy przypadkéw

Forma zajec Warunki zaliczenia zajec

Wyktad Warunkiem zdania egzaminu jest pozytywna ocena z testu.

Kryteria oceny:

* bardzo dobry: student wykonat test w zakresie powyzej 90%.

* dobry plus: student wykonat test w zakresie 81-90%.

* dobry: student wykonat test w zakresie 71-80%.

* dostateczny plus: sudent wykonat test w zakresie 61-70%.

* dostateczny: student wykonat test w zakresie 51-60%.

* niedostateczny: student wykonat test w zakresie ponizej 51% poprawnych odpowiedzi.

Laboratorium Warunkiem zaliczenia ¢wiczen jest pozytywna ocena z testu oraz oddanie prowadzacemu
raportéw z wszystkich zaje¢ laboratoryjnych.
Kryteria oceny:
* bardzo dobry: student przygotowat raporty z zaje¢ oraz poprawnie wykonat test w zakresie
powyzej 90%.
* dobry plus: student przygotowat raporty z zaje¢ oraz poprawnie wykonat test w zakresie
81-90%.
* dobry: student przygotowat raporty z zaje¢ oraz poprawnie wykonat test w zakresie 71-80%.
* dostateczny plus: sudent przygotowat raporty z zaje¢ oraz poprawnie wykonat test w zakresie
61-70%.
* dostateczny: student przygotowat raporty z zaje¢ oraz poprawnie wykonat test w zakresie
51-60%.
* niedostateczny: student nie przygotowat raportéw z zaje¢ lub wykonat test w zakresie ponizej
51% poprawnych odpowiedzi.

Literatura
Obowiazkowa

1. Arthur M. Lesk "Introduction to Bioinformatics" Oxford University Press 2019

Naktad pracy studenta i punkty ECTS

Srednia liczba godzin* przeznaczonych

Rodzaje zajec studenta . . L
na zrealizowane rodzaje zajec

Wyktad 30
Laboratorium 45
Przygotowanie raportu 45
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Przygotowanie do egzaminu

taczny naktad pracy studenta

Liczba punktéw ECTS

* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut
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30

Liczba godzin
150

ECTS
6
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Efekty uczenia sie dla kierunku

Kod Tresé

Absolwent/ka potrafi dobiera¢ i stosowaé metody informatyczne do opisywania zjawisk i proceséw
BIN K1 UO02 | . ; . ) :
- = biologicznych oraz analizy danych biologicznych

Absolwent/ka potrafi samodzielnie dobieraé zrédta danych biologicznych i bioinformatycznych oraz
BIN_K1 UO04 | . ) . . o . "’
- = informacje z nich pochodzace, dokonywac oceny, krytycznej analizy i syntezy tych informac;i

Absolwent/ka potrafi samodzielnie zdobywac wiedze, dobiera¢ odpowiednie zrddta informacji oraz podnosi¢
BIN K1 UO07 ; e
- swoje kwalifikacje
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